
Рис. 36. LEU1-регуляция гена leuA у α-протеобактерий. Старт-кодон и регуляторные кодоны гена лидерного пептида выделены полужирным. 

Стоп-кодон выделен полужирным курсивом. Левая спираль выделена зеленым цветом, правая – лиловым. 
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