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* Ç „ÂÌÓÏ‡ı ·‡ÍÚÂËÈ ÌÂÂ‰ÍÓ ̃ ÂÂ‰Û˛ÚÒfl „ÂÌ˚,
‡ÒÔÓÎÓÊÂÌÌ˚Â Ì‡ ÍÓÏÔÎÂÏÂÌÚ‡Ì˚ı ˆÂÔflı Ñçä
Ë Ì‡Ô‡‚ÎÂÌÌ˚Â Ì‡‚ÒÚÂ˜Û ‰Û„ ‰Û„Û (Ú‡Í Ì‡Á˚-
‚‡ÂÏ˚Â ÍÓÌ‚Â„ÓÌ˚). ÖÒÎË ˝ÚË „ÂÌ˚ ËÌÚÂÌÒË‚ÌÓ
Ú‡ÌÒÍË·ËÛ˛ÚÒfl, ÚÓ ÂÒÚÂÒÚ‚ÂÌÌÓ ÔÂ‰ÔÓÎÓ-
ÊËÚ¸, ˜ÚÓ ‚ Ó·Î‡ÒÚË ÏÂÊ‰Û ÌËÏË Ì‡ıÓ‰ËÚÒfl ÚÂ-
ÏËÌ‡ÚÓ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË, ÌÂÓ·ıÓ‰ËÏ˚È ‰Îfl ÔÂÍ‡-
˘ÂÌËfl Ú‡ÌÒÍËÔˆËË Ë ÒÌflÚËfl ÍÓÌÙÓÏ‡ˆËÓÌÌÓ-
„Ó Ì‡ÔflÊÂÌËfl, ‚ÓÁÌËÍ‡˛˘Â„Ó ‚ ˝ÚÓÏ ÏÂÒÚÂ ÔË
Ó·‡ÁÓ‚‡ÌËË ÒÛÔÂ‚ËÚÍÓ‚ Ñçä. ùÚÛ Ó·Î‡ÒÚ¸ ‰‡-
ÎÂÂ ·Û‰ÂÏ Ì‡Á˚‚‡Ú¸ ÒıÓ‰fl˘ÂÈÒfl ÚÂÈÎÂÌÓÈ Ó·-
Î‡ÒÚ¸˛. Ç „ÂÌÓÏ‡ı Bacillus subtilis Ë Escherichia
coli ÓÎ¸ Ú‡ÍÓ„Ó ÚÂÏËÌ‡ÚÓ‡ Ë„‡ÂÚ Ú‡Í Ì‡Á˚‚‡-
ÂÏ˚È ÍÎ‡ÒÒË˜ÂÒÍËÈ ÚÂÏËÌ‡ÚÓ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË,
Ú.Â. ÓÚÌÓÒËÚÂÎ¸ÌÓ ÍÓÓÚÍ‡fl (5–10 Ô‡ ÍÓÏÔÎÂÏÂÌ-
Ú‡Ì˚ı ÌÛÍÎÂÓÚË‰Ó‚ ‚ ÒÔ‡ÂÌÌÓÏ Û˜‡ÒÚÍÂ – ˜Â-
ÂÌÍÂ) GC-·Ó„‡Ú‡fl ¯ÔËÎ¸Í‡ Ò ÌÂ·ÓÎ¸¯ÓÈ ÔÂÚÎÂÈ,
Á‡ ÍÓÚÓÓÈ ÒÎÂ‰ÛÂÚ T-·Ó„‡Ú˚È Û˜‡ÒÚÓÍ. ì B. subti-
lis Ë E. coli ÓÔÂÓÌ˚ Ó·˚˜ÌÓ Á‡Í‡Ì˜Ë‚‡˛ÚÒfl ËÏÂÌ-
ÌÓ Ú‡ÍËÏ ÚÂÏËÌ‡ÚÓÓÏ. é‰Ì‡ÍÓ Û ÏÌÓ„Ëı ‡ÍÚË-
ÌÓ·‡ÍÚÂËÈ, ‚ ÚÓÏ ̃ ËÒÎÂ ÏËÍÓ·‡ÍÚÂËÈ, ÍÎ‡ÒÒË˜Â-
ÒÍËÂ ÚÂÏËÌ‡ÚÓ˚ ÓÚÌÓÒËÚÂÎ¸ÌÓ Â‰ÍË [1, 2]. 

ç‡ÏË ÔÂ‰ÎÓÊÂÌ ÌÓ‚˚È ‡Î„ÓËÚÏ, ÍÓÚÓ˚È
Ó·ÂÒÔÂ˜Ë‚‡ÂÚ Ï‡ÒÒÓ‚˚È Ë Ó˜ÂÌ¸ ·˚ÒÚ˚È ÔÓËÒÍ
¯ÔËÎÂÍ ·ÓÎ¸¯ÓÈ ÏÓ˘ÌÓÒÚË Ò Á‡‰‡ÌÌ˚ÏË Ô‡‡-
ÏÂÚ‡ÏË ˜ÂÂÌÍ‡ Ë ÔÂÚÎË ‚ Î˛·ÓÈ ÌÛÍÎÂÓÚË‰ÌÓÈ
ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓÒÚË. ÄÎ„ÓËÚÏ ÔËÏÂÌÂÌ ‰Îfl ÔÓ-
ËÒÍ‡ ¯ÔËÎÂÍ ‚ ÒıÓ‰fl˘ËıÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı
Ë ‚ ‰Û„Ëı Ó·Î‡ÒÚflı „ÂÌÓÏ‡ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ. ë ÔÓ-
ÏÓ˘¸˛ ˝ÚÓ„Ó ‡Î„ÓËÚÏ‡ ‚ „ÂÌÓÏÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı
ÔÂÂ˜ËÒÎÂÌÌ˚ı ÌËÊÂ ÚËÔÓ‚ ÔÓ‚Â‰ÂÌ ÔÓ‰Ò˜ÂÚ
‰ÎËÌÌ˚ı (ÓÚ 17 Ô.Ì. ‚ ˜ÂÂÌÍÂ) ¯ÔËÎÂÍ, ‡ Ú‡ÍÊÂ
¯ÔËÎÂÍ, ÍÓÚÓ˚Â ÏÓ„ÛÚ Ó·‡ÁÓ‚‡Ú¸ ÍÂÒÚ – ÓÔÂ-
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‰ÂÎÂÌÌÛ˛ Ô‡Û ¯ÔËÎÂÍ Ì‡ ÍÓÏÔÎÂÏÂÌÚ‡Ì˚ı ˆÂ-
Ôflı Ñçä [3]. å˚ ÔÂ‰ÔÓÎ‡„‡ÂÏ, ˜ÚÓ Ú‡ÍËÂ ÍÂ-
ÒÚÓÓ·‡ÁÌ˚Â ÒÚÛÍÚÛ˚ ÙÓÏËÛ˛Ú ÌÂÍ‡ÌÓÌË-
˜ÂÒÍÛ˛ ‚ÚÓË˜ÌÛ˛ ÒÚÛÍÚÛÛ Ñçä, ÍÓÚÓ‡fl
ÒÎÛÊËÚ ‰Îfl ÒÌflÚËfl ÍÓÌÙÓÏ‡ˆËÓÌÌÓ„Ó Ì‡ÔflÊÂ-
ÌËfl Ë ÚÂÏËÌ‡ˆËË Ú‡ÌÒÍËÔˆËË. äÓÏÂ ÚÓ„Ó, ‚
‡ÁÌÓ„Ó ÚËÔ‡ „ÂÌÓÏÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ
‡Î„ÓËÚÏ Ó·Ì‡ÛÊËÎ ÒÛ˘ÂÒÚ‚ÂÌÌÓ ‡ÁÎË˜Ì˚Â ÍÓ-
ÎË˜ÂÒÚ‚‡ ‰ÎËÌÌ˚ı ̄ ÔËÎÂÍ. éÒÓ·ÂÌÌÓ ÏÌÓ„Ó Ú‡ÍËı
¯ÔËÎÂÍ Ì‡È‰ÂÌÓ ‚ ÒıÓ‰fl˘ËıÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚ı Ó·Î‡-
ÒÚflı. ë‡ÏË ¯ÔËÎ¸ÍË ÌÂ ÔËÌ‡‰ÎÂÊ‡Ú Í ˜ËÒÎÛ ËÁ-
‚ÂÒÚÌ˚ı ÍÓÌˆÂ‚˚ı ÚÂÏËÌ‡ÚÓÓ‚ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË
ËÎË Â„ÛÎflÚÓÓ‚ ËÌËˆË‡ˆËË Ú‡ÌÒÍËÔˆËË, ÓÔË-
Ò‡ÌÌ˚ı ‡ÌÂÂ [4], ÓÚÎË˜‡flÒ¸ ÓÚ ÌËı ‰ÎËÌÓÈ Ë ÔÓÎÓ-
ÊÂÌËÂÏ ‚ „ÂÌÓÏÌÓÈ ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓÒÚË. Ç „ÂÌÓ-
ÏÂ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ Ì‡È‰ÂÌÓ „Ó‡Á‰Ó ·ÓÎ¸¯Â Ô‡
¯ÔËÎÂÍ, Ó·‡ÁÛ˛˘Ëı ÍÂÒÚÓÓ·‡ÁÌ˚Â ÒÚÛÍÚÛ-
˚, ˜ÂÏ Ú‡ÍËı ÊÂ Ô‡ ‚ „ÂÌÓÏÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı ÚÓ„Ó
ÊÂ ÚËÔ‡ Û B. subtilis Ë E. coli. ì ·ÓÎ¸¯ËÌÒÚ‚‡ ‡ÍÚË-
ÌÓ·‡ÍÚÂËÈ ¯ÔËÎ¸ÍË ÌÂ ÒÓÔÓ‚ÓÊ‰‡˛ÚÒfl T-·Ó„‡-
Ú˚Ï Û˜‡ÒÚÍÓÏ Ë Á‡ÏÂÚÌÓ ‰ÎËÌÌÂÂ ÍÎ‡ÒÒË˜ÂÒÍÓ„Ó
ÚÂÏËÌ‡ÚÓ‡ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË.

àÁ‚ÂÒÚÌÓ, ˜ÚÓ Û ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ ˝ÍÒÔÂÒÒËfl
„ÂÌÓ‚ ·ËÓÒËÌÚÂÁ‡ ‡ÏËÌÓÍËÒÎÓÚ ˜‡ÒÚÓ Â„ÛÎËÛÂÚ-
Òfl Ì‡ ÛÓ‚ÌÂ Ú‡ÌÒÎflˆËË [5], ‚ ÚÓ ‚ÂÏfl Í‡Í Û γ- Ë
α-ÔÓÚÂÓ·‡ÍÚÂËÈ ˝ÍÒÔÂÒÒËfl ˝ÚËı „ÂÌÓ‚ ÔÂ‰ÔÓ-
ÎÓÊËÚÂÎ¸ÌÓ Â„ÛÎËÛÂÚÒfl Ì‡ ÛÓ‚ÌÂ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË
[6]. èÓ˝ÚÓÏÛ ‚ ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌÌÓÈ ‡·ÓÚÂ ‡ÒÒÏÓÚÂÌ˚
Ó·Î‡ÒÚË „ÂÌÓÏ‡ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ, ÔÓÚÂÌˆË‡Î¸ÌÓ
ÒÔÓÒÓ·Ì˚Â ÒÓ‰ÂÊ‡Ú¸ Ò‚flÁ‡ÌÌ˚Â Ò ÚÂÏËÌ‡ˆËÂÈ
Ú‡ÌÒÍËÔˆËË ‚ÚÓË˜Ì˚Â ÒÚÛÍÚÛ˚. Ç ˝ÚÓÈ Ò‚fl-
ÁË ÓÒÓ·˚È ËÌÚÂÂÒ ÔÂ‰ÒÚ‡‚Îfl˛Ú Û˜‡ÒÚÍË, ‡ÒÔÓ-
ÎÓÊÂÌÌ˚Â ÔÓÒÎÂ „ÂÌÓ‚ Úêçä Ë „ÂÌÓ‚ Ò ‚˚ÒÓÍËÏ
ÛÓ‚ÌÂÏ ˝ÍÒÔÂÒÒËË. àÁÛ˜ÂÌËÂ ˝ÚËı „ÂÌÓ‚ ÔÓÎÂÁ-
ÌÓ ‰Îfl ÔÂ‰ÒÍ‡Á‡ÌËfl „‡ÌËˆ ÓÔÂÓÌÓ‚ Ë ‡ÁÎË˜Â-

ä‡ÚÍËÂ ÒÓÓ·˘ÂÌËfl
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ã˛·ÂˆÍ‡fl Ë ‰.

ó‡ÒÚÓÚ‡ ¯ÔËÎÂÍ Ò Á‡‰‡ÌÌÓÈ ‰ÎËÌÓÈ ˜ÂÂÌÍ‡ (l) ‚ ‡ÁÎË˜Ì˚ı Ó·Î‡ÒÚflı „ÂÌÓÏ‡ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ, B. subtilis Ë E. coli

l 1 2‡ 2· 3 4

Corynebacterium efficiens

25 0.23 0.38 1 (0) 0.00 0.00

23 0.23 0.76 2 (0) 0.00 0.00

20 0.68 6.06 16 (11) 0.00 0.00

17 2.60 13.64 37 (29) 0.17 0.31

15 4.98 21.59 57 (48) 0.43 1.85

10 20.61 45.83 121 (95) 31.79 8.31

Mycobacterium tuberculosis

25 0.31 3.29 11 (11) 0.07 0.18

23 0.38 4.19 14 (14) 0.07 0.18

20 0.54 5.09 17 (17) 0.07 0.36

17 1.30 5.99 20 (20) 0.14 0.53

15 1.83 6.29 21 (21) 0.57 0.89

10 15.44 10.78 36 (35) 35.83 5.35

Propionibacterium acnes

25 0.00 0.00 0 0.00 0.00

23 0.00 0.00 0 0.00 0.00

20 0.00 0.96 2 (2) 0.04 0.00

17 0.45 8.17 17 (16) 0.09 0.00

15 1.20 12.98 27 (23) 0.13 0.00

10 15.19 30.29 63 (57) 24.29 6.34

Streptomyces coelicolor

25 0.08 0.95 8 (8) 0.00 0.00

23 0.15 2.25 19 (18) 0.01 0.00

20 0.54 3.08 26 (25) 0.02 0.17

17 1.73 9.60 81 (78) 0.09 0.41

15 3.61 14.45 122 (117) 0.35 1.00

10 31.07 37.32 315 (306) 23.09 14.36

Bifidobacterium longum

25 0.45 1.51 3 (3) 0.05 0.00

23 0.45 2.02 4 (4) 0.05 0.00

20 1.05 5.56 11 (10) 0.05 0.00

17 1.79 13.64 27 (23) 0.43 0.45

15 4.19 21.21 42 (36) 0.65 1.80

10 28.25 47.47 94 (75) 28.42 11.26

Leifsonia xyli

25 0.11 0.00 0 0.00 0.00

23 0.11 0.00 0 0.00 0.00

20 0.65 2.78 4 (4) 0.05 0.00

17 1.63 4.86 7 (7) 0.34 0.00

15 2.28 7.64 11 (11) 1.01 0.47

10 21.93 22.92 33 (33) 39.28 9.48
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éÍÓÌ˜‡ÌËÂ

l 1 2‡ 2· 3 4

Escherichia coli
25 0.00 0.00 0 0 0.00

23 0.00 0.00 0 0 0.00

20 0.00 0.00 0 0 0.00

17 1.38 0.22 1 (1) 0.02 0.19

15 4.15 2.91 13 (8) 0.13 0.56

10 77.67 47.65 213 (159) 18.56 11.52

Bacillus subtilis
25 0.00 0.00 0 0 0.00

23 0.00 0.00 0 0 0.00

20 0.13 0.51 2 (1) 0 0.00

17 0.89 3.55 14 (6) 0.02 0.20

15 2.74 13.96 55 (12) 0.11 0.20

10 25.86 67.77 267 (97) 18.71 13.64

èËÏÂ˜‡ÌËÂ. èË‚Â‰ÂÌÓ ÓÚÌÓ¯ÂÌËÂ (%) ˜ËÒÎ‡ Ì‡È‰ÂÌÌ˚ı Ì‡¯ËÏ ‡Î„ÓËÚÏÓÏ ¯ÔËÎÂÍ ÔË ÙËÍÒËÓ‚‡ÌÌÓÈ ÏËÌËÏ‡Î¸ÌÓÈ ‰ÎË-
ÌÂ ̃ ÂÂÌÍ‡ l Í ̃ ËÒÎÛ ‚ÒÂı Ó·Î‡ÒÚÂÈ ‰‡ÌÌÓ„Ó ÚËÔ‡ ‚ „ÂÌÓÏÂ. ëÚÓÎ·ˆ˚ 1–4 ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚Û˛Ú ÒÎÂ‰Û˛˘ËÏ Ó·Î‡ÒÚflÏ: 1 – ‚ÒÂ ÎË‰ÂÌ˚Â
Ó·Î‡ÒÚË; 2a Ë 2· – ‚ÒÂ ÒıÓ‰fl˘ËÂÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚Â Ó·Î‡ÒÚË; ‚ÒÂ ÍÓ‰ËÛ˛˘ËÂ Ó·Î‡ÒÚË; 4 – ‚ÒÂ ‡ÒıÓ‰fl˘ËÂÒfl Ó·Î‡ÒÚË. Ç ÒÚÓÎ·ˆÂ 2·
ÛÍ‡Á‡ÌÓ ˜ËÒÎÓ ¯ÔËÎÂÍ, Ì‡È‰ÂÌÌ˚ı ‚Ó ‚ÒÂı ÒıÓ‰fl˘ËıÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı; ‚ ÒÍÓ·Í‡ı ÔË‚Â‰ÂÌÓ ˜ËÒÎÓ ¯ÔËÎÂÍ ·ÂÁ í-·Ó„‡-
ÚÓ„Ó Û˜‡ÒÚÍ‡.

ÌËfl „ÂÌÓ‚ Ò ‚˚ÒÓÍËÏ ÛÓ‚ÌÂÏ ˝ÍÒÔÂÒÒËË Ë Ëı Ô‡-
‡ÎÓ„Ó‚ Ò ÌËÁÍËÏ ÛÓ‚ÌÂÏ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË [7].

çÛÍÎÂÓÚË‰Ì˚Â ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸ÌÓÒÚË „ÂÌÓÏÓ‚
·‡ÍÚÂËÈ ÔÓÎÛ˜ÂÌ˚ ËÁ ·‡Á˚ ‰‡ÌÌ˚ı GenBank,
ftp.ncbi.nlm.nih.gov/genbank. Å‡ÎË ÔÓÒÎÂ‰Ó‚‡ÚÂÎ¸-
ÌÓÒÚË ÔÓÎÌÓÒÚ¸˛ ÒÂÍ‚ÂÌËÓ‚‡ÌÌÓ„Ó „ÂÌÓÏ‡ Ó‰ÌÓ„Ó
¯Ú‡ÏÏ‡ ÓÚ Í‡Ê‰Ó„Ó ÔÂ‰ÒÚ‡‚ÎÂÌÌÓ„Ó ‚ ·‡ÁÂ ‰‡Ì-
Ì˚ı ‚Ë‰‡ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ – ‡ÒÒÏ‡ÚË‚‡ÎË ÚÓÎ¸-
ÍÓ ‚Ë‰˚, Û ÍÓÚÓ˚ı Ú‡ÍÓÈ ¯Ú‡ÏÏ ËÏÂÂÚÒfl. ÑÎfl
Ò‡‚ÌÂÌËfl ËÒÔÓÎ¸ÁÓ‚‡ÎË E. coli K12 Ë B. subtilis
¯Ú‡ÏÏ 168. ÑÎËÌÌ˚Â ̄ ÔËÎ¸ÍË Ó·Ì‡ÛÊÂÌ˚ ÔÓÒÎÂ
ËÌÚÂÌÒË‚ÌÓ Ú‡ÌÒÍË·ËÛÂÏ˚ı „ÂÌÓ‚ ·ÂÎÍÓ‚ Ë
Úêçä. çËÊÂ ‚ Ú‡·ÎËˆÂ ÔË‚Â‰ÂÌ‡ ˜‡ÒÚ¸ Ì‡¯Ëı
‰‡ÌÌ˚ı.

àÚ‡Í, ‚ „ÂÌÓÏÂ ‡ÒÒÏ‡ÚË‚‡˛ÚÒfl Û˜‡ÒÚÍË ˜Â-
Ú˚Âı ÚËÔÓ‚: ‚ÒÂ ÎË‰ÂÌ˚Â Ó·Î‡ÒÚË, ‚ÒÂ ÒıÓ‰fl-
˘ËÂÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚Â Ó·Î‡ÒÚË (ÍÓÌ‚Â„ÓÌ˚), ‚ÒÂ ÍÓ-
‰ËÛ˛˘ËÂ Ó·Î‡ÒÚË, ‚ÒÂ ‡ÒıÓ‰fl˘ËÂÒfl ÎË‰ÂÌ˚Â
Ó·Î‡ÒÚË (‰Ë‚Â„ÓÌ˚). ç‡ Í‡Ê‰ÓÏ Û˜‡ÒÚÍÂ ÓÚ·Ë‡ÎË
ÌÂ ·ÓÎÂÂ Ó‰ÌÓÈ ¯ÔËÎ¸ÍË Ò Ò‡Ï˚Ï ‰ÎËÌÌ˚Ï ˜ÂÂÌ-
ÍÓÏ. èË ˝ÚÓÏ ¯ÔËÎ¸ÍË ‰ÓÎÊÌ˚ Û‰Ó‚ÎÂÚ‚ÓflÚ¸
ÛÒÎÓ‚ËflÏ: ‰ÎËÌ‡ ˜ÂÂÌÍ‡ ÌÂ ÏÂÌ¸¯Â ÔÓÓ„Ó‚Ó„Ó
ÁÌ‡˜ÂÌËfl l, ËÁÏÂflÂÏÓ„Ó ˜ËÒÎÓÏ Ô‡ ÌÛÍÎÂÓÚË‰Ó‚.
óÂÂÌÓÍ ÏÓÊÂÚ ÒÓ‰ÂÊ‡Ú¸ Ó‰ÌÓÒÚÓÓÌÌËÂ ‚˚Ôfl-
˜Ë‚‡ÌËfl ÌÂ ·ÓÎÂÂ ̃ ÂÏ ËÁ 2 Ì., ‡ ‰ÎËÌ‡ ÔÂÚÎË ̃ ÂÂÌ-
Í‡ ÌÂ ‰ÓÎÊÌ‡ ÔÂ‚˚¯‡Ú¸ 15 Ì. 

ÑÎfl ÍÓÌ‚Â„ÓÌÓ‚ ·ÂÎÓÍÍÓ‰ËÛ˛˘Ëı „ÂÌÓ‚ ÚË-
ÔË˜Ì˚ Ì‡Ë·ÓÎÂÂ ‰ÎËÌÌ˚Â ¯ÔËÎ¸ÍË. å‡ÍÒËÏ‡Î¸-
Ì˚Â ‰ÎËÌ˚ ˜ÂÂÌÍÓ‚ ¯ÔËÎÂÍ ‚ ÒıÓ‰fl˘ËıÒfl ÚÂÈ-
ÎÂÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı ‰ÓÒÚË„‡˛Ú 31 Ô.Ì. Û Mycobacteri-
um tuberculosis, M. bovis Ë Streptomyces coelicolor,

29 Ô.Ì. Û S. ‡vermitilis Ë 27 Ô.Ì. Û Corynebacterium
diptheriae. Ç ÓÚÎË˜ËÂ ÓÚ ‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ (Ú‡·ÎË-
ˆ‡) Û B. subtilis Ë ÓÒÓ·ÂÌÌÓ Û E. coli ¯ÔËÎ¸ÍË Ò ‰ÎË-
ÌÓÈ ˜ÂÂÌÍ‡ ·ÓÎÂÂ 17 Ô.Ì. ‚ÒÚÂ˜‡˛ÚÒfl ÏÌÓ„Ó Â-
ÊÂ. Ç ÒÓÓÚ‚ÂÚÒÚ‚Û˛˘ÂÏ ÍÓÌ‚Â„ÓÌ‡Ï ÒÚÓÎ·ˆÂ
Ú‡·ÎËˆ˚ (‚ ÒÍÓ·Í‡ı) ÛÍ‡Á‡Ì‡ ˜‡ÒÚÓÚ‡ (‰ÓÎfl) ¯ÔË-
ÎÂÍ ‚ ˝ÚÓÈ Ó·Î‡ÒÚË, ÔÓÒÎÂ ÍÓÚÓ˚ı ÌÂÚ í-·Ó„‡ÚÓ-
„Ó Û˜‡ÒÚÍ‡ ‰ÎËÌÓÈ ÌÂ ÏÂÌÂÂ 7 Ô.Ì., ÒÓ‰ÂÊ‡˘Â„Ó ÌÂ
·ÓÎÂÂ ‰‚Ûı ËÒÍÎ˛˜ÂÌËÈ. ë‡Ï í-·Ó„‡Ú˚È Û˜‡ÒÚÓÍ
ËÒÍ‡ÎË ‚ ËÌÚÂ‚‡ÎÂ –5….+12 Ì. ÓÚ ÔÓÒÎÂ‰ÌÂ„Ó ÌÛÍ-
ÎÂÓÚË‰‡ ˜ÂÂÌÍ‡ ¯ÔËÎ¸ÍË.

êÂÁÛÎ¸Ú‡Ú˚ ÔÓ‚Â‰ÂÌÌÓ„Ó ‡Ì‡ÎËÁ‡ ÔÓÁ‚ÓÎfl˛Ú
Ò‰ÂÎ‡Ú¸ ÒÎÂ‰Û˛˘ËÂ ‚˚‚Ó‰˚. ÖÒÎË ıÓÚfl ·˚ Ó‰ËÌ ËÁ
‰‚Ûı Ì‡Ô‡‚ÎÂÌÌ˚ı Ì‡‚ÒÚÂ˜Û ‰Û„ ‰Û„Û „ÂÌÓ‚
‡ÍÚËÌÓ·‡ÍÚÂËÈ ‡ÍÚË‚ÌÓ Ú‡ÌÒÍË·ËÛÂÚÒfl, ÚÓ Á‡
ÌËÏ ˜‡ÒÚÓ ÒÎÂ‰ÛÂÚ ÔÓÚÂÌˆË‡Î¸Ì‡fl ‰ÎËÌÌ‡fl ÍÂ-
ÒÚÓÓ·‡ÁÌ‡fl ÒÚÛÍÚÛ‡ Ñçä. ùÚ‡ ÒÚÛÍÚÛ‡ ÔÂ‰-
ÔÓÎÓÊËÚÂÎ¸ÌÓ ÏÓÊÂÚ ‚˚ÔÓÎÌflÚ¸ ‰‚Â ÙÛÌÍˆËË.
ÇÓ-ÔÂ‚˚ı, ÒÌËÏ‡Ú¸ ÍÓÌÙÓÏ‡ˆËÓÌÌ˚Â Ì‡ÔflÊÂ-
ÌËfl, ‚ÓÁÌËÍ‡˛˘ËÂ ÔË ËÌÚÂÌÒË‚ÌÓÈ Ú‡ÌÒÍËÔ-
ˆËË (Ò Û˜‡ÒÚËÂÏ ËÎË ·ÂÁ Û˜‡ÒÚËfl ÚÓÔÓËÁÓÏÂ‡Á˚).
ÇÓ-‚ÚÓ˚ı, ËÁÏÂÌÂÌËÂ ÍÓÌÙÓÏ‡ˆËË Ñçä ÏÓÊÂÚ
Ó·ÂÒÔÂ˜Ë‚‡Ú¸ ÚÂÏËÌ‡ˆË˛ Ú‡ÌÒÍËÔˆËË. 

ÅÓÎ¸¯ËÌÒÚ‚Ó Ì‡È‰ÂÌÌ˚ı ¯ÔËÎÂÍ ÁÌ‡˜ËÚÂÎ¸ÌÓ
‰ÎËÌÌÂÂ Ó·˚˜Ì˚ı ÍÎ‡ÒÒË˜ÂÒÍËı ÚÂÏËÌ‡ÚÓÓ‚
Ú‡ÌÒÍËÔˆËË, Ë ÓÌË ËÏÂ˛Ú fl‰ ÓÒÓ·ÂÌÌÓÒÚÂÈ.
ç‡ÔËÏÂ, Á‡ ÌËÏË ÌÂÚ í-·Ó„‡Ú˚ı Û˜‡ÒÚÍÓ‚. ÇÓÁ-
ÌËÍ‡˛˘‡fl ‚ÚÓË˜Ì‡fl ÒÚÛÍÚÛ‡ ÒËÏÏÂÚË˜Ì‡ Ë
ÏÓÊÂÚ Ë„‡Ú¸ ÓÎ¸ ÚÂÏËÌ‡ÚÓ‡ ‰Îfl êçä-ÔÓÎË-
ÏÂ‡Á˚, ‰‚ËÊÛ˘ÂÈÒfl ÔÓ Í‡Ê‰ÓÈ ËÁ ˆÂÔÂÈ Ñçä.
äÓÒ‚ÂÌÌÓ ‚ ÔÓÎ¸ÁÛ Ú‡ÍÓÈ „ËÔÓÚÂÁ˚ „Ó‚ÓËÚ ·ÓÎ¸-
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ã˛·ÂˆÍ‡fl Ë ‰.

¯‡fl ˜‡ÒÚÓÚ‡ ÛÍ‡Á‡ÌÌ˚ı ÒÚÛÍÚÛ ËÏÂÌÌÓ ‚ ÒıÓ‰fl-
˘ËıÒfl ÚÂÈÎÂÌ˚ı Ó·Î‡ÒÚflı ÔÓ Ò‡‚ÌÂÌË˛ Ò Ó·Î‡-
ÒÚflÏË ‰Û„Ó„Ó ÚËÔ‡. 

äÓÏÔ¸˛ÚÂÌ‡fl Â‡ÎËÁ‡ˆËfl Ì‡¯Â„Ó ‡Î„ÓËÚÏ‡
ÓÒÛ˘ÂÒÚ‚ÎÂÌ‡ ã.à. êÛ·‡ÌÓ‚˚Ï. Ä‚ÚÓ˚ ·Î‡„Ó‰‡-
flÚ å.ë. ÉÂÎ¸Ù‡Ì‰‡ Á‡ Ó·ÒÛÊ‰ÂÌËÂ Ë ˆÂÌÌ˚Â Á‡-
ÏÂ˜‡ÌËfl, ‡ Ú‡ÍÊÂ ÂˆÂÌÁÂÌÚ‡ Á‡ ÒÓ‰ÂÊ‡ÚÂÎ¸Ì˚Â
Á‡ÏÂ˜‡ÌËfl, ÒÔÓÒÓ·ÒÚ‚Ó‚‡‚¯ËÂ ÛÎÛ˜¯ÂÌË˛ ÚÂÍÒÚ‡.
Ç ÒÓÁ‰‡ÌËË ÔÓ„‡ÏÏÌÓ„Ó Ó·ÂÒÔÂ˜ÂÌËfl ÔËÌËÏ‡Î
Û˜‡ÒÚËÂ å.Ä. òË¯ËÌ, ÍÓÚÓÓÏÛ ‡‚ÚÓ˚ „ÎÛ·ÓÍÓ
·Î‡„Ó‰‡Ì˚.

ê‡·ÓÚ‡ ˜‡ÒÚË˜ÌÓ ÔÓ‰‰ÂÊ‡Ì‡ ÔÓ„‡ÏÏÓÈ ISTC
(„‡ÌÚ 2766).

ëèàëéä ãàíÖêÄíìêõ

1. Washio T., Sasayama J., Tomita M. 1998. Analysis of
complete genomes suggests that many prokaryotes do
not rely on hairpin formation in transcription termina-
tion. Nucleic Acids Res. 26, 5456–5463.

2. Unniraman S., Prakash R., Nagaraja V. 2002. Conserved
economics of transcription termination in eubacteria.
Nucleic Acids Res. 30, 675–684.

3. äÌÓÂ Ñ.É., å˚ÁËÌ‡ ë.Ñ. 2003. ÅËÓÎÓ„Ë˜ÂÒÍ‡fl ıË-
ÏËfl. å.: Ç˚Ò¯‡fl ¯ÍÓÎ‡, 107. 

4. Wadkins R.M. 2000. Targeting DNA Secondary Struc-
tures. Curr. Med. Chem. 7, 1–15.

5. Seliverstov A.V., Putzer H., Gelfand M.S., Lyubetsky V.A.
2005. Comparative analysis of RNA regulatory elements
of amino acid metabolism genes in Actinobacteria. BMC
Microbiol. 5, 54.

6. Vitreschak A.G., Lyubetskaya E.V., Shirshin M.A., Gel-
fand M.S., Lyubetsky V.A. 2004. Attenuation regulation
of amino acid biosynthetic operons in proteobacteria:
comparative genomics analysis. FEMS Microbiol Lett.
234, 357–370.

7. Ishchukov I.M., Likhoshvai V.A., Matushkin Yu.G.
2004. A new algorithm for recognizing the operon struc-
ture of procaryotes. Proceedings of the fourth interna-
tional conference on bioinformatics of genome regula-
tion and structure. çÓ‚ÓÒË·ËÒÍ: Â‰.-ËÁ‰. ÓÚ‰ÂÎ
àñËÉ, 73–76.


